CBHPM 2010 - Genética

Coe'gf) Procedimento Porte CUSt_O

Anatémico : Operacional

40501000 CITOGENETICA

40501019 | Caribtipo com bandas de pele, tumor e demais tecidos 2B

40501027 | Caribtipo com pesquisa de troca de cromatides irmas 3A

40501035 | Caribtipo com técnicas de alta resolucao 3A

40501043 | Caribtipo de medula (técnicas com bandas) 3A

40501051 | Caribtipo de sangue (técnicas com bandas) 3A

40501221 Carlotlpq Qe sangue (técnicas com bandas)- Analise de 50 células para detecgao 3A 60,000
de mosaicismo

40501060 | Caribtipo de sangue obtido por cordocentese pré-natal 3B

40501078 | Caribtipo de sangue-pesquisa de marcadores tumorais 3A

40501086 | Caribtipo de sangue-pesquisa de sitio fragil X 3A

40501094 Caribtipo em vilosidades coridnicas (cultivo de trofoblastos) 3B

40501108 | Caribtipo para pesquisa de instabilidade cromossémica 3A

40501116 |Cromatina Xou Y 1A

40501124 | Cultura de material de aborto e obtencao de caribtipo 1C

40501132 | Cultura de tecido para ensaio enzimatico e/ou extracdo de DNA 1C

40501140 Diagndstico genético pré-implantacao por fish, por sonda 3B

40501205 E§tudo dg glteragoes cromossOmicas em leucemias por FISH (Fluorescence In oB
Situ Hybridization)

40501159 Fish em metafase ou nucleo interfasico, por sonda 2B

40501167 Fish pré-natal, por sonda 3B

40501175 | Liguido amniético, cariétipo com bandas 3B

40501183 Liquido amnidtico, V|I9§|dades coribnicas, subcultura para dosagens bioquimicas 1c
e/ou moleculares (adicional)

40501213 Pesquisa de Translocacao PML/RAR-a 1C

40501191 | Subcultura de pele p/ dosagens bioquimicas e/ou moleculares (adicional) 1C

40502007 GENETICA BIOQUIMICA

40502040 Baterlag de testes quimicos de triagem em urina para erros inatos do 1A
metabolismo, por teste

40502058 Determinacéao do risco fetal, com elaboracao de laudo 1A

40502180 Dpsaqem quantitativa de acidos graxos de cadeia muito longa para o 1A 208,330
diagnéstico de EIM
Dosagem quantitativa de &cidos organicos para o diagndéstico de erros inatos do

40502236 . . . s 2B
metabolismo (perfil de acidos organicos numa amostra)

40502171 Dosagem quantitativa de acilcarnitinas, para o diagnéstico de Erros Inatos do 1A 166,670
metabolismo

40502074 |Dosagem quantitativa de aminoacidos para o diagndstico de erros inatos do 2B

40502082 Dosagem quantitativa dg metabdlitos na urina e/ou sangue para o diagnéstico de oB
erros inatos do metabolismo (cada)
Dosagem quantitativa de metabdlitos por espectrometria de massa ou

40502201 |espectrometria de massa em TANDEM (MS OU MS/MS) para o diagnéstico de 1A 191,670
EIM
Dosagem quantitativa de metabdlitos pés cromatografia / espectrometria de

40502198 massa (CG/MS ou HPLC/MS ) para o diagnéstico de EIM 1A 191,670
Eletroforese ou cromatografia (papel ou camada delgada) para identificagédo de
aminoacidos ou glicidios ou oligossacaridios ou sialoligossacaridios

40502090 |, . . > . 1A
glicosaminoglicanos ou outros compostos para deteccao de erros inatos do
metabolismo (cada)
Ensaios enzimaticos em células cultivadas para diagnéstico de EIM, incluindo

40502104 . ) : . 2B
preparo do material, dosagem de proteina e enzima de referéncia (cada)
Ensaios enzimaticos em leucécitos, eritrécitos ou tecidos para diagnéstico de

40502112 |EIM, incluindo preparo do material, dosagem de proteina e enzima de referéncia 2B
(cada)

40502120 EnsaAlos .en2|mat|cos no plasma para diagnéstico de EIM, incluindo enzima de oB
referéncia (cada)
Marcadores bioquimicos extras, além de BHCG, AFP e PAPP-A, para avaliagao

40502015 ) 1A
do risco fetal, por marcador, por amostra

40502228 Rastreamento neonatal para o diagnésitco de EIM e outras doencas 1A 83,330

40502210 Terapia de reposicdo enzimatica por infusdo endovenosa, por procedimento 1A 16,670
Teste duplo - 1 trimestre (PAPP-A+Beta-HCG) ou outros 2 em soro ou liquido

40502139 |aminiético com elaboragao de laudo contendo calculo de risco para anomalias 1A

fetais
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| Codigo

Anatomico

40502147

40502155

40502163
40503003
40503143

40503011

40503020

40503160

40503046
40503054
40503151

40503224
40503208

40503232

40503070

40503089
40503127

40503100
40503216
40503119
40503178

40503194

40503240

40503186
40503135

40503259

| Procedimento

Teste duplo - 2 trimestre (AFP+Beta-HCG) ou outros 2 em soro ou liquido
aminidtico com elaboragao de laudo contendo calculo de risco para anomalias
fetais

Teste triplo (AFP+Beta-HCG+Estriol) ou outros 3 em soro ou liquido aminiético
com elaboragao de laudo contendo célculo de risco para anomalias fetais

Testes quimicos de triagem em urina para erros inatos do metabolismo (cada)

GENETICA MOLECULAR
Amplificagdo do material genético (por PCR, PCR em tempo Real, LCR, RT-PCR
ou outras técnicas), por primer utilizado, por amostra

Analise de DNA com enzimas de restrigdo por enzima utilizada, por amostra
Analise de DNA fetal por enzima de restricao, por enzima utilizada, por amostra

Analise de DNA pela técnica de Southern Blot, por sonda utilizada, por amostra

Andlise de DNA pela técnica multiplex por locus extra, por amostra

Andlise de DNA pela técnica multiplex por locus, por amostra

Andlise de DNA por MLPA, por sonda de DNA utilizada, por amostra

Analise de expressao génica por locus, por amostra, por CGH array, SNP array
ou outras técnicas

Coloracéo de gel e Fotodocumentacao da analise molecular, por amostra
Detecgao pré-natal ou pos-natal de alteragées cromossdmicas submicroscépicas
reconhecidamente causadoras de sindrome de genes contiguos, por FISH,
aPCR ou outra técnica, por locus, por amostra

Diagnéstico genético pré-implantagao por DNA, por sonda de FISH ou por primer
de PCR, por amostra

Extracdo de DNA (0sso0) por amostra

Extracao, purificagdo e quantificagao de acido nucléico de qualquer tipo de
amostra bioldgica, por amostra

Identificagdo de mutacao por sequenciamento do DNA, por 100 pares de base
sequenciadas, por amostra

Interpretacdo e elaboracao do laudo da analise genetica, por amostra
Processamento de qualquer tipo de amostra biolégica para estabilizagao do
acido nucléico, por amostra

Producédo de DOT/SLOT-BLOT, por BLOT, por amostra

Rastreamento de exon mutado (por gradiente de desnaturagdo ou conformacao
de polimorfismo de fita simples ou RNAse ou Clivagem Quimica, ou outras
técnicas) para identificagao de fragmento mutado, por fragmento analisado, por
amostra

Rastreamento pré-natal ou pds-natal de todo o genoma para identificar
alteragdes cromossdmicas submicroscépicas por CGH-array ou SNP-array ou
outras técnicas, por clone ou oligo utilizado, por amostra

Separagao do material genético por eletroforese capilar ou em gel (agarose,
acrilamida), por gel utilizado, por amostra

Transcricao reversa de RNA, por amostra

Validagao pré-natal ou pds-natal de alteragdo cromossémica submicroscoépica
detectada no Rastreamento gendmico, por FISH ou gPCR ou outra técnica, por
locus, por amostra

4.05.99.00-0 - Observacgoes:
Os codigos: 4.05.01.01-9, 4.05.01.02-7, 4.05.01.03-5, 4.05.01.04-3, 4.05.01.05-1, 4.05.01.06-0, 4.05.01.07-8,
4.05.01.08-6, 4.05.01.09-4, 4.05.01.10-8, 4.05.01.11-6, 4.05.01.12-4, 4.05.01.13-2, 4.05.01.14-0, 4.05.01.15-9, 4.05.01.16-7,
4.05.01.17-5, 4.05.01.18-3, 4.05.01.19-1, 4.05.01.20-5, 4.05.01.21-3, 4.05.02.01-5, 4.05.02.04-0, 4.05.02.05-8, 4.05.02.07-4,
4.05.02.08-2, 4.05.02.09-0, 4.05.02.10-4, 4.05.02.11-2, 4.05.02.12-0, 4.05.02.13-9, 4.05.02.14-7, 4.05.02.15-5, 4.05.02.16-3,
4.05.02.23-6, 4.05.03.10-0, estao publicados provisoriamente sem os custos operacionais, que deverao ser negociados entre
as partes interessadas.
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